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INTRODUCAO

O cancer de mama é o tipo mais comum de
cancer entre as mulheres do pais e do
mundo, apés o cancer de pele nao
melanoma. As estatisticas também indicam
0 aumento da incidéncia de cancer de
mama, tanto nos paises desenvolvidos
guanto nos subdesenvolvidos.

A principal forma de avaliacdo é o estudo in
vivo e in vitro de linhas celulares de cancer
de mama que tém sido amplamente
utilizadas para modelagem de céncer de
mama. Apesar de se saber que as linhas
celulares de céncer de mama adquirem
mutac¢des durante a formacéo inicial e apos
uma série de cultivos, as linhas celulares
contribuem com materiais homogéneos para
estudos de tumores e sdo bastante simples
de cultivar. Portanto, é necessario procurar
um tratamento mais preciso e sofisticado,
baseado na andlise de linhas celulares de
cancer de mama. Um método promissor é a
espectroscopia de infravermelho  por
transformada de Fourier (FTIR), que € uma
técnica que mostrou grande potencial como
complemento aos métodos atuais.

OBJETIVO

Como a técnica de FTIR fornece uma
grande diversidade de dados, esta parte do
projeto do Laboratério de Biofotbnica tem
como objetivo aplicar métodos estatisticos
multivariados para facilitar o tratamento dos
dados obtidos. Foram criados scripts/rotinas
em liguagens de programacdo de codigo
aberto na aplicacdo e otimizagdo de
métodos como a Analise de Componentes
Principais (PCA) e Analise Discriminante
Linear (LDA), que serdo pontos de partida
para a implementacéo de ferramentas mais
complexas na analise de dados.].

METODOLOGIA

As técnicas PCA e LDA foram
implementadas computacionalmente com a
linguagem de programacao Python, para
que toda a andlise tenha maior liberdade e
independéncia em relacdo a softwares
estatisticos privados. A implementacédo da
codificacdo foi baseada em bibliotecas,
como scikit-learn e seaborn , que sao
bibliotecas de aprendizado de maquina de
cédigo aberto na linguagem Python.Os
dados trabalhos foram obtidos a partir da
analises realizadas pelo espectrébmetro
Cary 660.

RESULTADOS

A codificacdo implementada alcancou
0os resultados esperados. Com eles,
conseguimos encontrar padrbes para cada
linha celular utilizada em nossa pesquisa
inicial e, ao mesmo tempo, diferencia-
las.Como essas andlises visam reduzir o
espaco amostral, elas servem como uma
etapa inicial que simplifica o conjunto de
dados obtido pelo espectrbmetro para
estudos adicionais usando a técnica de
FTIR.Conseguimos visualizar a separagao
das amostras e estabelecer um ponto de
partida para prosseguir com todas as
pesquisas promovidas pela técnica de FTIR
e uma rotina para processar qualquer
conjunto de dados adquiridos de amostras.

CONCLUSOES

Nossos resultados mostraram que esses
métodos séo eficazes, uma vez que houve
perdas minimas nas informacdes contidas
nos grupos de dados originais fornecidos
pelo espectrometro. Ambos 0s
procedimentos refinam NOSSO

processamento de dados e tém acles
guase complementares. Enquanto o PCA

59



encontrara 0s principais eixos de variacao
para uma grande quantidade de
informacdes, o LDA considerara a
existéncia de classes para os dados,
destacando uma  separacéo linear
daqueles.Contudo, verificou-se, também, a
necessidade de uma gama muito maior de
dados para uma maior qualidade nos
resultados obtidos pelo programa do LDA.
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